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图 1 波纹巴非蛤转录组数据的微卫星标记分析结果

Fig.1 Statistics of the microsatellite identified from transcriptome of Paphia undulata
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�E １５ ÄØyb¯ä� （mõ ２），ïW １５ ÄØyb¯Â� （mõ ３）．

图 2 波纹巴非蛤微卫星 PU56 位点扩增结果

Fig.2 The PCR product of microsatellite PU56 in Paphia undulata

图 3 波纹巴非蛤微卫星 PU29 位点扩增结果

Fig.3 The PCR product of microsatellite PU29 in Paphia undulata
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